z1-876.seq (Linear / 2727 bp)

|Start 0) AP Sturk

57 ClGGTACCGAGAGAGACAAGATGTCCGCCAGAGCTGCGGCCGCCAAGAGCACAG AA
55

37 CCATGGCTCTCTCTGTTCTACAGGCGGTCTCGACGCCGGCGGTTCTCGTGTC T

TGGAGGAAACAGCTATATGGGAACAACATACAGTGACGCTTCACAGGGCTCCTGG

+++++++++++++++FFFHH%44+++++++++++FFHHH%44+++++++++++ 110

ACCTCCTTTGTCGATATACCCTTGTTGTATGTCACTGCGAAGTGTCCCGAGGACC

ATTTGGATTTGGAATTGCAATATCTGGTGGACGAGATAATCCTCATTTTCAGAGT

44%%—kHFF+++++++++++++%44ﬂHH—HHFF+++++++++++++ﬁ444ﬂﬂﬂ—%&%+ 165

TAAACCTAAACCTTAACGTTATAGACCACCTGCTCTATTAGGAGTAAAAGTCTCA

GGGGAAACGTCAATAGTGATTTCAGATGTGCTGAAAGGAGGACCAGCTGAAGGAC

220
CCCCTTTGCAGTTATCACTAAAGTCTACACGACTTTCCTCCTGGTCGACTTCCTG
AGCTACAGGAAAATGACCGAGTTGCAATGGTTAACGGAGTTTCAATGGATAATGT

275
TCGATGTCCTTTTACTGGCTCAACGTTACCAATTGCCTCAAAGTTACCTATTACA
TGAACATGCTTTTGCTGTTCAGCAACTAAGGAAAAGTGGGAAAAATGCAAAAATT o

330

ACTTGTACGAAAACGACAAGTCGTTGATTCCTTTTCACCCTTTTTACGTTTTTAA

ACAATTAGAAGGAAGAAGAAAGTTCAAATACCAGTAAGTCGTCCTGATCCTGAAC

++++++++++++++++FFFHH%%&%++++++++++FFFHﬂﬁﬁﬁﬁ+++++++++ 385

TGTTAATCTTCCTTCTTCTTTCAAGTTTATGGTCATTCAGCAGGACTAGGACTTG

CAGTATCTGATAATGAAGAAGATAGTTATGATGAGGAAATACATGATCCAAGAAG

+++++++++++++++++++++++++ﬁﬁ4+++++++++++++++++++++++++++ 440

GTCATAGACTATTACTTCTTCTATCAATACTACTCCTTTATGTACTAGGTTCTTC

TGGCCGGAGTGGTGTGGTTAACAGAAGGAGTGAGAAGATTTGGCCGAGGGATAGA

+++++++++++++++++++++ﬁﬁﬁﬁﬁﬁﬁﬁ++++++++++++++++++++++++Ff 495

ACCGGCCTCACCACACCAATTGTCTTCCTCACTCTTCTAAACCGGCTCCCTATCT

AGTGCAAGTAGAGAGAGGAGCTTGTCCCCGCGGTCAGACAGGCGGTCAGTGGCTT

++++++++++++++++++++++++ﬁ++++++++++++++++++++++++++++++ 550

TCACGTTCATCTCTCTCCTCGAACAGGGGCGCCAGTCTGTCCGCCAGTCACCGAA

CCAGCCAGCCTGCTAAACCTACTAAAGTCACACTGGTGAAATCCCGGAAAAATGA

++++++++++++++++++++++44ﬁ444+++++++++++++++++++++++++++ 605

GGTCGGTCGGACGATTTGGATGATTTCAGTGTGACCACTTTAGGGCCTTTTTACT

AGAATATGGTCTTCGATTGGCAAGCCATATATTTGTTAAGGAAATTTCACAAGAT

+++++++++++++++++++++++++ﬁﬁ4+++++++++++++++++++++++++++ 660

TCTTATACCAGAAGCTAACCGTTCGGTATATAAACAATTCCTTTAAAGTGTTCTA
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AGTTTGGCAGCAAGAGATGGCAATATTCAAGAAGGTGATGTTGTATTGAAGATAA

- 715

TCAAACCGTCGTTCTCTACCGTTATAAGTTCTTCCACTACAACATAACTTCTATT

ATGGTACTGTGACAGAAAATATGTCATTGACAGATGCAAAGACATTGATAGAAAG

- 770

TACCATGACACTGTCTTTTATACAGTAACTGTCTACGTTTCTGTAACTATCTTTC

GTCTAAAGGCAAATTAAAAATGGTAGTTCAAAGAGATGAACGGGCTACGCTATTG

++++++++++++++++++++++44ﬁ444+++++++++++++++++++++++++++ 825

CAGATTTCCGTTTAATTTTTACCATCAAGTTTCTCTACTTGCCCGATGCGATAAC

AATGTCCCTGATCTTTCTGACAGCATCCACTCTGCTAATGCCTCTGAGAGAGACG

+++++++++++++++++++++++++ﬁﬁ4+++++++++++++++++++++++++++ 880

TTACAGGGACTAGAAAGACTGTCGTAGGTGAGACGATTACGGAGACTCTCTCTGC

ACATTTCAGAAATTCAGTCACTGGCATCAGATCATTCTGGTCGATCACACGATAG

+++++++++++++++++++++ﬁﬁﬁﬁﬁﬁﬁﬁ++++++++++++++++++++++++Ff 935

TGTAAAGTCTTTAAGTCAGTGACCGTAGTCTAGTAAGACCAGCTAGTGTGCTATC

GCCTCCCCGCCGCAGCCGGTCACGATCTCCTGACCAGCGGTCAGAGCCTTCTGAT

++++++++++++++++++++++++ﬁ++++++++++++++++++++++++++++++ 990

CGGAGGGGCGGCGTCGGCCAGTGCTAGAGGACTGGTCGCCAGTCTCGGAAGACTA

CATTCCAGGCACTCGCCGCAGCAGCCAAGCAATGGCAGTCTCCGGAGTAGAGATG

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+—k 1045

GTAAGGTCCGTGAGCGGCGTCGTCGGTTCGTTACCGTCAGAGGCCTCATCTCTAC

AAGAGAGAATTTCTAAACCTGGGGCTGTCTCAACTCCTGTAAAGCATGCTGATGA

4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+—} 1100

TTCTCTCTTAAAGATTTGGACCCCGACAGAGTTGAGGACATTTCGTACGACTACT

TCACACACCTAAAACAGTGGAAGAAGTTACAGTTGAAAGAAATGAGAAACAAACA
1155

AGTGTGTGGATTTTGTCACCTTCTTCAATGTCAACTTTCTTTACTCTTTGTTTGT

CCTTCTCTTCCAGAACCAAAGCCTGTGTATGCCCAAGTTGGGCAACCAGATGTGG
1210

GGAAGAGAAGGTCTTGGTTTCGGACACATACGGGTTCAACCCGTTGGTCTACACC

ATTTACCTGTCAGTCCATCTGATGGTGTCCTACCTAATTCAACTCATGAAGATGG

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+—k 1265

TAAATGGACAGTCAGGTAGACTACCACAGGATGGATTAAGTTGAGTACTTCTACC

GATTCTTCGGCCCAGCATGAAATTGGTAAAATTCAGAAAAGGAGATAGTGTGGGT

4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+—} 1320

CTAAGAAGCCGGGTCGTACTTTAACCATTTTAAGTCTTTTCCTCTATCACACCCA

TTGCGGCTGGCTGGTGGAAATGATGTTGGAATATTTGTAGCTGGCGTTCTAGAAG

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—k4—+—k4—+—k4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—k4—+—k4—+—+—k 1375

AACGCCGACCGACCACCTTTACTACAACCTTATAAACATCGACCGCAAGATCTTC
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ATAGCCCTGCAGCCAAGGAAGGCTTAGAGGAAGGTGATCAAATTCTCAGGGTAAA

4—+—k4—+—k4—+—kﬁ—+—k4—+—f4—+—k4—+—k4—+—k{—+—k4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+ﬁ—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+—} 1430

TATCGGGACGTCGGTTCCTTCCGAATCTCCTTCCACTAGTTTAAGAGTCCCATTT

CAACGTAGATTTTACAAATATCATAAGAGAAGAAGCCGTCCTTTTCCTGCTTGAC

4—+—k4—+—k4—+—k{—+—k4—+—f4—+—k4—+—k4—+—kﬁ—+—k4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+—k 1485

GTTGCATCTAAAATGTTTATAGTATTCTCTTCTTCGGCAGGAAAAGGACGAACTG

CTCCCTAAAGGAGAAGAAGTGACCATATTGGCTCAGAAGAAGAAGGATGTTTATC

4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+—} 1540

GAGGGATTTCCTCTTCTTCACTGGTATAACCGAGTCTTCTTCTTCCTACAAATAG

GTCGCATTGTAGAATCAGATGTAGGAGATTCTTTCTATATTAGAACCCATTTTGA

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—k4—+—k4—+—k4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—k4—+—k4—+—+—k 1595

CAGCGTAACATCTTAGTCTACATCCTCTAAGAAAGATATAATCTTGGGTAAAACT

ATATGAAAAGGAATCTCCCTATGGACTTAGTTTTAACAAAGGAGAGGTGTTCCGT

— F*‘**‘f*‘**‘*ﬁ—+4—+4—+ 1650

TATACTTTTCCTTAGAGGGATACCTGAATCAAAATTGTTTCCTCTCCACAAGGCA

GCTGTGGATACCTTGTACAATGGAAAACTGGGCTCTTGGCTTGCTATTCGAATTG

I ._._H_f_._._._._i_._._._._f_ 1705

CGACACCTATGGAACATGTTACCTTTTGACCCGAGAACCGAACGATAAGCTTAAC

GTAAAAATCATAAGGAGGTAGAACGAGGCATCATCCCTAATAAGAACAGAGCTGA

4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+—} 1760

CATTTTTAGTATTCCTCCATCTTGCTCCGTAGTAGGGATTATTCTTGTCTCGACT

GCAGCTAGCCAGTGTACAGTATACACTTCCAAAAACAGCAGGCGGAGACCGTGCT

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+—k 1815

CGTCGATCGGTCACATGTCATATGTGAAGGTTTTTGTCGTCCGCCTCTGGCACGA

GACTTCTGGAGATTCAGAGGTCTTCGCAGCTCCAAGAGAAATCTTCGAAAAAGCA
1870

CTGAAGACCTCTAAGTCTCCAGAAGCGTCGAGGTTCTCTTTAGAAGCTTTTTCGT

GAGAGGATTTGTCCGCTCAGCCTGTTCAAACAAAGTTTCCAGCTTATGAAAGAGT
1925

CTCTCCTAAACAGGCGAGTCGGACAAGTTTGTTTCAAAGGTCGAATACTTTCTCA

GGTTCTTCGAGAAGCTGGATTTCTGAGGCCTGTAACCATTTTTGGACCAATAGCT

4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+—f 1980

CCAAGAAGCTCTTCGACCTAAAGACTCCGGACATTGGTAAAAACCTGGTTATCGA

GATGTTGCCAGAGAAAAGCTGGCAAGAGAAGAACCAGATATTTATCAAATTGCAA

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+—k 2035

CTACAACGGTCTCTTTTCGACCGTTCTCTTCTTGGTCTATAAATAGTTTAACGTT

AGAGTGAACCACGAGACGCTGGAACTGACCAACGTAGCTCTGGCTATATTCGCCT

4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—k4—+—k{—+—k4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—k4—+—k4—+—+—} 2090

TCTCACTTGGTGCTCTGCGACCTTGACTGGTTGCATCGAGACCGATATAAGCGGA
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GCATACAATAAAGCAAATCATAGATCAAGACAAGCATGCATTATTAGATGTAACA

- 2145

CGTATGTTATTTCGTTTAGTATCTAGTTCTGTTCGTACGTAATAATCTACATTGT

CCAAATGCAGTTGATCGTCTTAACTATGCCCAGTGGTATCCAATTGTTGTATTTC

- 2200

GGTTTACGTCAACTAGCAGAATTGATACGGGTCACCATAGGTTAACAACATAAAG

TTAACCCTGATTCTAAGCAAGGAGTAAAAACAATGAGAATGAGGTTATGTCCAGA

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+—k 2255

AATTGGGACTAAGATTCGTTCCTCATTTTTGTTACTCTTACTCCAATACAGGTCT

ATCTCGGAAAAGTGCCAGGAAGTTATACGAGCGATCTCATAAACTTGCTAAAAAT

4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—k4—+—k{—+—k4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—k4—+—k4—+—+—} 2310

TAGAGCCTTTTCACGGTCCTTCAATATGCTCGCTAGAGTATTTGAACGATTTTTA

AATCACCATCTTTTTACAACTACAATTAACTTAAATTCAATGAATGATGGTTGGT

'I F*‘**‘f*—**—++—+4—+4—f 2365

TTAGTGGTAGAAAAATGTTGATGTTAATTGAATTTAAGTTACTTACTACCAACCA

ATGGTGCGCTGAAAGAAGCAGTTCAACAACAGCAAAACCAGCTGGTATGGGTTTC

- 2420

TACCACGCGACTTTCTTCGTCAAGTTGTTGTCGTTTTGGTCGACCATACCCAAAG

CGAGGGAAAGGCGGATGGTGCTACAAGTGATGACCTTGATTTGCATGATGATCGT

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+—k 2475

GCTCCCTTTCCGCCTACCACGATGTTCACTACTGGAACTAAACGTACTACTAGCA

CTGTCCTACCTGTCAGCTCCAGGTAGTGAATACTCAATGTATAGCACGGACAGTA

4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+—} 2530

GACAGGATGGACAGTCGAGGTCCATCACTTATGAGTTACATATCGTGCCTGTCAT

GACACACTTCTGACTATGAAGACACAGACACAGAAGGCGGGGCCTACACTGATCA
2585

CTGTGTGAAGACTGATACTTCTGTGTCTGTGTCTTCCGCCCCGGATGTGACTAGT

AGAACTAGATGAAACTCTTAATGATGAGGTTGGGACTCCACCGGAGTCTGCCATT
2640

TCTTGATCTACTTTGAGAATTACTACTCCAACCCTGAGGTGGCCTCAGACGGTAA

ACACGGTCCTCTGAGCCTGTAAGAGAGGACTCCTCTGGAATGCATGCCGAGCAAA

4—+—+4—+—+4—+—+{—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—f4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+4—+—+—k 2695

TGTGCCAGGAGACTCGGACATTCTCTCCTGAGGAGACCTTACGTACGGCTCGTTT

End (2727)

AGCTGATATCTGAAGAGGACTTGTAGACTAGA 37
2727

TCGACTATAGACTTCTCCTGAACATCTGATCTi:)5'
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